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ACILIS KONUSMALARI

- PROF. DR. MEHMET CENGIZ BALOGLU, Biyoteknoloji Dernegi Yénetim Kurulu Uyesi
- PROF. DR. HUSEYIN AVNi OKTEM, Biyoteknoloji Dernegi Yénetim Kurulu Bagkani
- PROF. DR. OMER KUCUK, Kastamonu Universitesi Rektor Yardimeist

DAVETLI KONUSMACI

- PROF. DR. AHU ALTINKUT UNCUOGLU, Marmara Universitesi
“Ugiincii Nesil Universite Yapilanmast ve Biyoteknolojide Universite-Sanayi Is Birlikleri”
SOZLU SUNUM 1. OTURUM
Oturum Bagskani: PROF. DR. OZLEM DARCANSOY ISERI

- Saccharomyces cerevisiae Mayasindaki Aromatik Bilesik Sentez Yolaklari ile fliskili Genlerin Ist Stresine Tepkisi

o Elif Bircan Muyanli, Remziye Yilmaz

Yiiksek Antioksidan ve Antimikrobiyal Etkili Coreokotu Yagi
o Seda Dogan, Pinar Aytar Celik, Temel Ozek

- Meslek Mensuplarmin Gdo ve Biyogiivenlige fliskin Bilgilendirme Thtiyacimin Olgiilmesi
o  Selda Tiirkoglu Coskun, Emine Olhan

= The Use Of Different Size And Concentration Of Gold Nanoparticles For Detection Of Crylac Gene
o Yesim Taskin, Saroopa Samaradivakara, Brad Day, Remziye Yilmaz

PANEL - AVRUPA BiRLiGi YESIL MUTABAKATINDA BiYOTEKNOLOJI

- Moderatér: PROF. DR. REMZIYE YILMAZ, Hacettepe Universitesi,

Uluslararast Gida Biyogiivenlik ve Biyoteknoloji Arastirma ve Yayim Merkezi (IFBBC)

- FATMA CAN SAGLIK, Tiirkiye Siit, Et, Gida Sanayicileri ve Ureticileri Birligi (SETBIR) YK Bagkan Yardimcist
- DILEK EMIL, EWA Kurumsal Danigsmanlik Kurucu Ortag1

SOZLU SUNUM II. OTURUM

Oturum Baskani: DOC. DR. YASEMIN CELIK ALTUNOGLU
- Cilek Bitkisinin Mikrogogaltimu Uzerine In vitro Kuraklik Stresinin Etkisi
o Dicle Dénmez

-  Biyoinformatik Yontemler ile Seker Pancarinda Hsp70 Protein Ailesinin Analizi
o  Erdogan Horuz, Biisra Arslan, Yasemin Celik Altunoglu, Mehmet Cengiz Baloglu

- Sitokinin Yolaklarindaki Arrb Transkripsiyon Faktdrlerinin Tuz Stresi Altindaki Ifade Profillerini Belirlenmesi
o  F. Seyma Gékdemir, Ozlem Darcansoy Iseri, Fiisun Eyidogan

= Fipronile Kars1 Yiiksek Adsorpsiyon Kapasiteli Modifiye Manyetik Kiirelerin Belirlenmesi
o  Giilnur Camizct Aran, Ceren Bayrag

SOZLU SUNUM III. OTURUM

Oturum Baskani: DOC. DR. PINAR AYTAR CELIK
-  Insight Into The Biotechnology Potential Of Alicyclobacillus tolerans From Whole-genome And Genome-scale Metabolic Model
o Blaise Manga Enuh, Belma Nural Yaman, Pinar Aytar Celik

- Bazi Halofilik Bakterilerde Polihidroksibiitirat Uretiminin Degerlendirilmesi
o Dilan Barut, Kiibra Erdogan, Mehmet Bur¢in Mutlu, Pinar Aytar Celik

- N-bagl Glikanlarin Sars-cov-2 Spike Proteini Uzerindeki Rolii
o E. Deniz Tekin

- Enterococcus faecalis membran Vezikiillerinin flag Tastyic1 Sistemler Olarak Kullanilabilme Potansiyelinin Incelenmesi
o Kiibra Erdogan, Dilan Barut, Pinar Aytar Celik, Burak Derkus, Giilin Amasya, Ceyda Tuba Sengel Tiirk, Ahmet
Cabuk
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28 ARALIK 2021 SALL IKINCI GUN
SOZLU SUNUM 1V. OTURUM

Oturum Baskam: PROF. DR. EMIR BAKI DENKBAS

Ototrof ve Heterotrof Bakteri Kiiltiirlerinin Farkli Konsantrasyonlardaki Demir Oksidasyon Hizlarinin Karsilastirilmasi

o Ozkan Vatansever, Belma Nural Yaman, Pinar Aytar Celik, Emir Kasim Demir, Evkan Sahinkaya, Jaakko A. Puhakka

iki Farkli Toplayci ile Yapilan Manyezit Flotasyon Siireglerinin Modellenmesi: Siirfaktin ve Oleat
o  Serhat Ozdemir, Derya Oz Aksoy, Sabiha Koca, Hakan Cakmak, Pinar Aytar Celik, Ahmet Cabuk, Hiiseyin Koca

- Kalsit Biyoflotasyonunda Siirfaktin Potansiyeli
o Derva Oz Aksoy, Hakan Cakmak, Pinar Aytar Celik

Argon Gaz1 Soguk Plazmasinin Bacillus subtilis ve Klebsiella pneumoniae Planktonik Bakterileri Uzerine Uygulanmast
o Ethem Serhat Yavas, Ahmet Cabuk, Tamer Akan, Pinar Aytar Celik, Cagri Durmusg

SOZLU SUNUM V. OTURUM
Oturum Bagskani: DR. OGR. UYESI ENIS FUAT TUFEKCI

Seramik Endiistrisi Atiksuyu Genotoksisitesinin Rapd-pcr Yontemiyle Belirlenmesi

o Denizhan Ozer Sahin, Ferhan Korkmaz

Boya Endiistrisi Atik Camurunun Rapd-per Yontemiyle Genotoksik Etkilerinin Arastirilmasi
o  Burak Avcilar, Ferhan Korkmaz

Argon ve Helyum Soguk Plazmalarimin Cam Tiip i¢inde Uretilen Pseudomonas aeruginosa Biyofilmlerinin Eradikasyonu
o Cagri Durmus, Tamer Akan, Ahmet Cabuk, Pinar Aytar Celik, Ethem Serhat Yavas

Dmd Hastalarmin Yeniden Distrofin Ifade Etme Yetenegi Kazanan Kas Liflerinin Yeni Yaklagimlar ile Analizi
o Ugur Akpulat, Sebahattin Cirak

PANEL - EKSTREMOFILLERIN ENDUSTRiIYEL UYGULAMALARI

- Moderatér: PROF. DR. AHMET CABUK, Eskischir Osmangazi Universitesi
PROF. DR. MEHMET BURCIN MUTLU, Eskisehir Teknik Universitesi

"Halofilik Mikroorganizmalar ve Endiistriyel Uygulamalardaki Rolleri"

PROF. DR. NUZHET CENK SESAL, Marmara Universitesi

"Termofililk Mikroorganzimalar ve Enzimleri”

DOC. DR. PINAR AYTAR CELIK, Eskisehir Osmangazi Universitesi

"Asidofiller ve Biyomadencilik"

PANEL - CRISPR-CAS9 TEKNOLOJISi VE BiTKi BIYOTEKNOLOJiSi UYGULAMALARI

- Moderatér: PROF. DR. MEHMET CENGIiZ BALOGLU, Kastamonu Universitesi
- DOC.DR. MUSA KAVAS, Ondokuz Mayis Universitesi

"Domates Bitkisinde Crispr-cas9 Sistemi ile Genom Islenmesi"
- DR. MEHMET TUFAN OZ, Earlham Institute

"CRISPR/Cas9 Mediated Gene Targeting in Highly Polyploid Sugarcane "
SOZLU SUNUM V1. OTURUM

Oturum Bagkami: DR. OGR. UYESI UGUR AKPULAT

Ortolog Tcf712 ve Pan Genlerinin Insiilin Sinyal Yolag: Agisindan Biyoinformatik Yaklagimlar ile Karsilastiriimasi
o Begiim Cosar, Pelin Kili¢, Basak Kandemir, Ozlem Darcansoy Iseri

Dogu Ballibabasi Bitkisinin Antimikrobiyal ve Quorum Sensing Inhibitor Etkilerinin Arastiriimast
o Enis Fuat Tiifekci, Gamze Burcu, Ebrar Cagliyan, Yasemin Celik Altunoglu, Gokhan Zengin, Mehmet Cengiz Baloglu

Corum {linde Farkli Kan Gruplarina Tabi Tutulan Orman Topragindaki Aktinomiset Cesitliligi

o F.Sevma Gokdemir, Mazlum Dogan, Goniil Arslan-Akveran, Sabiha Aydogdu, Djursun Karasartova, Aysegiil Taylan
Ozkan
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Third Generation University Structure and University-Industry Collaborations
in Biotechnology

Ahu ALTINKUT UNCUOGLU!%3

'"Marmara University, Faculty of Engineering, Department of Bioengineering, Goztepe Campus, 34722, Istanbul
2Registered Technology Transfer Professional (RTTP), Professional Scrum Master I (PSMI)

3Co-Founder of TarLab Biotechnology Ltd. Co., Marmara University Technopark, TGB 1.Region, Goztepe
Campus, No:118/4, Istanbul

Multi-disciplinary scientific collaborations in all sub-disciplines of biotechnology are now
known to be the vehicle that drives the industry forward. Since sustainable collaborations
become crucial for biotechnology research, academic and industrial people act as entrepreneurs
by expressing dedication to the potential commercial value of their intellectual capital. There
has been a rapid increase in commercial knowledge transfers from universities to practitioners
or university—industry technology transfer, through licensing agreements, research joint
ventures, and start-ups. Universities are undergoing massive change, evolving from science-
based, government-funded institutions into international know-how hubs dubbed third
generation universities. In most industrialised countries, the government has played a role in
the development of university-industry relationships. Although the mainstream
entrepreneurship research activities had neglected the agricultural sector, this situation seems
to have changed in the last years with the paradigm changes under pandemic conditions around
the World. Current research in Biotechnology topics covered include "core" biotechnology
disciplines such as genetic and molecular engineering; plant and animal biotechnology; food
biotechnology; energy biotechnology; environmental biotechnology; and tissue, cell and
pathway engineering. Developing countries are already benefiting and should continue to
benefit significantly from advances in biotechnology. In recent years, the researcher-
entrepreneur has become a role model in research institutions and business circles. There is
need for would be entrepreneurs to be exposed to the topics most critical to successfully
founding, financing and operating a biotechnology company. This talk focuses on
understanding the patterns of university-industry collaboration, factors influencing such
collaboration and the role of government support in university-industry partnerships in
biotechnology especially for academic start up formation and creating a commercial channel in
the market and recognizing the influential factors and design a model for third generation
university.

Keywords: innovation, biotechnology, university-industry collaboration, third generation
university, entrepreneurial activities
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Avrupa Birligi Yesil Mutabakat1 Ciftlikten Catala Stratejisi
Fatma CAN SAGLIK'

'Tiirkiye Siit, Et, Gida Sanayicileri ve Ureticileri Birligi (SETBIR) YK Baskan Yardimcisi



Dilek EMIL!

EWA Kurumsal Danismanlik Kurucu Ortagt



Halofilik Mikroorganizmalar ve Endiistriyel Uygulamalardaki Rolleri

Mehmet Bur¢in MUTLU!

1Eskisehir Teknik Universitesi, Fen Fakiiltesi, Biyoloji Boliimii, Eskigehir



Termofililk Mikroorganzimalar ve Enzimleri

Niizhet Cenk SESAL!

"Marmara Universitesi, Fen-Edebiyat Fakiiltesi, Biyoloji Boliimii, Istanbul



Asidofiller ve Biyomadencilik

Pinar AYTAR CELIK!'

lEski§ehir Osmangazi Universitesi, Eskisehir Meslek Yiiksekokulu, Cevre Koruma Teknolojileri



Domates Bitkisinde Crispr-cas9 Sistemi ile Genom Islenmesi

Musa Kavas'

'Ondokuz Mayis Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Tarimsal Biyoteknoloji Boliimii

musa.kavas@omu.edu.tr

Giris

Solanaceae familyasi igerisinde yer domates (Solanum lycopersicum), diinya ¢apinda ikinci en 6nemli bahge
bitkisidir. Saglik, ekonomik ve besleyici dneminin yani sira domates, etli meyve gelisimi ¢aligmalar1 ve genom
maniipiilasyon ¢aligmalar1 i¢in model bitki olarak kabul edilmektedir. Genom diizenleme sistemleri kullanilarak
elde edilen bitkiler, tarla kosullarinda dogrudan uygulanmasi igin ticari domates gesitleri igin optimize edilmelidir.
Rejenerasyon sistemi ve Agrobacterium aracili gen aktarimi bitkilerde genom diizenlemenin temelini
olusturmaktadir. CRISPR/Cas9 sistemi, domates ¢esitlerinde genom diizenleme amaciyla ¢esitli ¢aligmalarda
basartyla kullanilmistir.

Gerecler ve Yontemler

Bu ¢alismada domates bitkisinde phytoen desaturaz (PDS), Akonitaz hidrataz (ACO), AtMS1 ve ERF13 genleri
Crispr/Cas9 sistemi kullanilarak susturulmustur. Bu ¢alismlar Crocker ticari domates ¢esitinde gerceklestirilmis
olup, doku kiiltiri parametreleri optimize edilerek, etkili bir Agrobacterium gen aktarim protokolii
ve CRISPR/cas9 genom diizenleme sistemi optimize edilmistir.

Bulgular

Crocker domates ¢esidinin kotiledon yapraklarindan en yiiksek bitki rejenerasyonu BA (3 mg /L) ve IAA (0.1 mg
/ L) iceren MS besi ortaminda elde edilmistir. Agrobacterium aracili gen aktarim parametreleri: kotiledon
ekplantlarinda, on-kiiltiir siiresi 2 giin, Agrobacterium OD600: 0.6’da 10 dakika, ko-kiiltiivasyon siiresi 48 saat
olarak belirlenmis, maksimum transformasyon etkinligi %44 olarak bulunmustur. CRISPR/Cas9 sistemi ile PDS
ve SIACO4 genini hedefleyen iki gRNA test edildi. PDS geni hedeflenen bitkilerde tam albino, kimerik bitkiler
ve yesil fenotipler elde edilmis ve mutant bitki orant %71 olarak belirlenmigtir. SIACO4 genin hedeflenmesi
sonucunda elde edilen mutant bitkilerin meyve basina tohum sayilar1 %85 azalmistir.

Sonu¢ ve Tartisma

Bu caligma ile domates genotiplerinde doku kiiltiirii ve gen aktarim parametreleri optimize edilmistir. Bu
parametreler kullanilarak PDS, SIACO4, AtMS1 ve ERF13 genleri Crispr/Cas9 sistemi ile susturulmus ve mutant
bitkiler elde edilmistir.

Anahtar Kelimeler: Domates, Crispr, Agrobacterium tumefaciens, Erkek kisirlig

Tesekkiir:



Crispr/cas9 Mediated Gene Targeting in Highly Polyploid Sugarcane

Mehmet Tufan Oz', Angelika Altpeter', Ratna Karan', Aldo Merotto!, Fredy Altpeter!

!Agronomy Department, Plant Molecular And Cellular Biology Program, University Of Florida, Ifas,
Gainesville, Fl, United States
’Earlham Institute, Norwich Research Park, Norwich, United Kingdom

tufan.oz@earlham.ac.uk

Giris

Sugarcane (Saccharum spp. hybrid) is an economically important crop cultivated for sugar and ethanol production
worldwide. Complex highly polyploid genome of sugarcane impedes crop improvement by conventional breeding
which also faces challenges associated with vegetative propagation and photoperiod sensitivity in floral induction.

Genome engineering with sequence-specific nucleases is considered a highly promising tool for enhancing
sugarcane improvement and crop production.

Gerecler ve Yontemler
CRISPR gene editing systems were successfully employed in engineering various plant genomes.
Bulgular

We recently reported an efficient and reproducible gene targeting in sugarcane, enabling precise co-editing of
multiple alleles via homology directed repair (HDR) of DNA double strand breaks induced by CRISPR/Cas9.
Evaluation of 146 independently transformed plants revealed a targeted nucleotide replacement that resulted in
both W574L and S6531 amino acid substitutions in the acetolactate synthase (ALS) in 11 lines. Additionally, we
observed co-editing of multiple ALS copies/alleles which conferred herbicide tolerance in an edited sugarcane
line. Faithful transmission of edited ALS alleles and expression of edited transcripts were confirmed by long-read
PacBio SMRT sequencing in progeny plants.

Sonu¢ ve Tartisma

Gene targeting in sugarcane with HDR coupled to CRISPR systems will enable crop improvement by modifying
inferior alleles to superior alleles through targeted multiplexed nucleotide substitutions.

Anahtar Kelimeler: gene editing, CRISPR, HDR, sugarcane, polyploid crop

Tesekkiir: This study was funded by the U.S. Department of Energy Award DE-SC0018420 and USDA project
1020425
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Saccharomyces cerevisiae Mayasindaki Aromatik Bilesik Sentez Yolaklari ile Tliskili
Genlerin Is1 Stresine TepKkisi

Elif Bircan Muyanli', Remziye Y1lmaz'

'Hacettepe Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Gida Miihendisligi Béliimii, Foodomics Laboratuvari, Ankara

remziye(@hacettepe.edu.tr

Giris

Kiiresel 1sinma, 1s1 stres tepkisinin tanimlanmasinin dnemini arttirmistir. Saccharomyces cerevisiae (Sc.), degisen
ortamlar1 algillamak, yanitlamak ve uyum saglamak i¢in karmasik diizenleyici aglara sahiptir. Fermantasyon,
mayada asir1 kosullara uyum saglamak igin ger¢eklesen metabolik yollarin ve mekanizmalarin diizenlenmesini
anlamay1 saglar. Ehrlich yolaginda; metiyonin kurtarma yolu, triptofan bozunmasi, fenilalanin bozunmasi, L-
tirozin bozunmasi bulunmaktadir. Amag, 1s1 streslerinin Ehrlich yolak genlerinin ekspresyon profilleri tizerindeki
etkilerini aragtirmak, mikroarray teknolojisi ve karsilagtirmali istatistiksel veri analizi kullanarak mayada 1s1 stresi
yanit1 i¢in aromatik bilesik sentez yolaklari ile iliskili genleri incelemektir.

Gerecler ve Yontemler

Sc. YPD besi yerinde (30°C) gelistirilmistir. Pelet 10mL YPD ortaminda yeniden siispanse edilmis ve ardindan
bu stok kiiltiirden her 1mL, 3 grup halinde (40 mLx3) YPD siv1 besi yerine inokiile edilerek 6 saat inkiibe
edilmistir. Sc.'daki 1s1 stresini incelemek i¢in olusturulan bu gruplar; kontrol grubu (30°C), 1s1 sok grubu (25°C
6saat/37°C 1saat) ve sicaklik degisim grubu (37°C 6saat/25°C 1saat) olarak belirlenmistir. Biitiin drneklerden
toplam RNA izolasyonu, cRNA sentezi, biotin etiketleme, hibridizasyon ve tarama, Affymetrix GeneChip
Ekspresyon Analizi yapilmistir. Aromatik bilesik sentez yolaklart ile iliskili genleri saptamak igin cut-off degeri
2.0 secilmigtir. Sc.'daki gen ekspresyon profili, Affymetrix tarafindan gelistirilen GeneChip metodolojisi
kullanilarak incelenmistir. Transkripsiyonel yanit, RNA ile 6x2 hibridizasyonlu yiiksek yogunluklu oligoniikleotit
dizileri kullanilarak izlenmistir. Caligmadaki tiim hibridizasyonlardan ve dizi normallestirmeden elde edilen
veriler, GeneSpringGX12.1 (Agilent) kullanilarak analiz edilmistir.

Bulgular

Sc. genomunun 1s1 soku ve sicaklik degisim stresleri altinda genel gen ekspresyon profiline bakildiginda 1s1 soku
uygulamasi altindaki 1244 prob setinin ekspresyon seviyelerinde kontrole gore en az 2 kat artig veya azalma,
sicaklik degisim uygulamasinda 1317 prob setinin ekspresyon seviyelerinde en az 2 kat fark oldugu
gdzlemlenmistir. Onemli dlgiide farklilik gdsteren prob setlerine karsilik gelen gen listeleri araciligiyla aromatik
bilesik sentez yolaklar1 ile iligkili genlerinin degisim seviyeleri incelenmistir. Ehrlich yolaginda bulunan
ADH2,4,5, PCD5, SFAI, BAT2 genlerinin ekspresyon seviyelerinde 2 kat ve iizeri artis veya azalig
gozlemlenmistir. Ehrlich yolagindaki diger enzim genlerinin ekspresyon seviyelerindeki degisim ise 2 kattan azdir.

Sonu¢ ve Tartisma

Is1 stresi uygulamasi sonucunda Ehrlich yolaginda bulunan enzim genlerinin ekspresyon seviyeleri incelenmistir.
Is1 stresinin, Sc.'da aromatik bilesik sentez yolaklarindaki enzim genlerinin ekspresyon seviyesini etkiledigi tespit
edilmistir.

Anahtar Kelimeler: Aromatik, Gen, Is1 stresi, Ehrlich, Saccharomyces cerevisiae

Tesekkiir:

12



Yiiksek Antioksidan ve Antimikrobiyal Etkili Corekotu Yag:
Seda Dogan'?, Pmar Aytar Celik!, Temel Ozek?

!Eskisehir Osmangazi Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Biyoteknoloji ve Biyogiivenlik Anabilim Dal,
Eskisehir
2Gegit Kusagi Tarimsal Arastirma Enstitii Miidiirliigii, Eskisehir
SAnadolu Universitess Eczacilik Fakiiltesi, Eskigehir

sedaerdou011fan@yahoo.com

Giris

Tibbi bitkiler ¢ok eski zamanlardan beri tedavi, kisisel bakim, gidalarda aroma artirict ve koruyucusu olarak
kullanilagelmistir. Cérekotu tohumu olarak bilinen Nigella sativa Anadolu topraklarinda da yetisen mucizevi bitki
olarak bilinmektedir. Bu bitkiyi, Hipokrat karaciger hastaliklarinda kullanmis, ibni Sinanin kitaplarinda bu bitkinin
adindan s6z edilmistir. Sifa kaynagt oldugu literatiirle sabit bu tohumun kullanim sekillerinden digerleri yagi ve
yagindan elde edilen kapsiilleridir. Bu ¢calismada N.sativa ¢orekotu soguk sikim yaginin antioksidan aktivitesi ve
on farkli patojene olan antimikrobiyal etkinligi incelenmistir.

Gerecler ve Yontemler

Antioksidan aktivite 3 farkli yontemle (DPPH, Cuprac, Toplam fenolik), antimikrobiyal etkinlik ise disk difiizyon
metodu kullanilarak gergeklestirilmistir. Antimikrobiyal etkinlik belirlerken pozitif kontrol olarak ampisilin,
kloramfenikol ve nystatin kullanilmistir. Antioksidan aktiviteler gallik asit esdegeri ve troloks esdegeri seklinde
verilmistir.

Bulgular

Antioksidan aktiviteler sirastyla; DPPH yonteminde Teac degeri 212 mg troloks/gr yag, Cuprac yonteminde 0,82
mmol troloks/gr yag, Toplam Fenolik Bilesen miktar1 250 mg gallik asit/kg yag olarak belirlenmistir. Soguk sikim
yontemi ile elde edilen Nigella sativa yag1 P.aeuraginosa, E.coli, S.aureus, S.typhimurium, B.subtilis, Candida
albicans’a kars1 antimikrobiyal etki gostermistir.

Sonuc ve Tartisma

Corekotu tohumunun yaginin ¢ok iyi bir antimikrobiyal ve antioksidan aktiviteye sahip oldugu ve yiiksek bir drog
olabilecegi, ila¢ ve gida sektoriinde yliksek katma degerli iirlinlere doniistiirme potansiyelinin oldugu gorilmustiir.

Anahtar Kelimeler: DPPH, Cuprac, Toplam Fenolik, Disk Difiizyon, Corekotu Soguk Sikim Yagi

Tesekkiir:
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Meslek Mensuplarimin GDO ve Biyogiivenlige iliskin Bilgilendirme Ihtiyacinin
Ol¢iilmesi

Selda Tiirkoglu Coskun!, Emine Olhan?

"Ankara Universitesi Biyoteknoloji Enstitiisti/ Sosyoekonomik Gelisme ve Biyoteknoloji
2Ankara Universitesi Ziraat Fakiiltesi Tarim Ekonomisi Boliimii

seldaturkoglu@gmail.com

Giris

Ulkemiz GDO’lar ile ilgili Biyogiivenlik Kanunu 26 Mart 2010 tarihinde yayimlanmistir. Biyogiivenlik Kanunu
modern biyoteknoloji kullanilarak elde edilen GDO ve iiriinleri ile ilgili faaliyetlerin denetlenmesi, diizenlenmesi
ve izlenmesi amactyla olusturulmustur. Bu ¢aligma ile de lilkemizde uygulanan biyogiivenlik politikalarina yonelik
bilgi diizeylerinin yiiksek olmasi beklenilen gida miihendisligi, ziraat mithendisligi ve veteriner hekimlik meslek
mensuplarinin biyogiivenlik sistemine duyduklar1 giiven ile GDO'lara bakis acilar1 aragtirilarak, ilgili otoriteye
tavsiyede bulunmak amaglanmaistir.

Gerecler ve Yontemler

Arastirma, “Gida, tarim ve hayvancilik sektoriinde ¢alisan meslek gruplarinin biyogiivenlik politikalar1 ile ilgili
biling diizeyi yiiksektir.” yaklagimiyla yapilmistir. Buna goére; 4 Agustos 2015 tarihi itibari ile Gida Miihendisleri
Odas1, Ziraat Miithendisleri Odasi ile Tiirkiye Veteriner Hekimler Birligi'ne kayith sirastyla gida miihendisleri,
ziraat miithendisleri ve veteriner hekimlerin sayilar1 elde edilmis ve oransal 6rneklem ydntemiyle 261 kisilik bir
orneklem olusturulmustur. Ilk olarak bireylere demografik ozelliklerin arastirildigi sorular yoneltilmistir.
Devaminda ise cevaplarda elde edilen puanlarin normal dagilima uygunlugunun belirlenmesi igin Kolmogorov-
Smirnov testi kullanilmis, alfa katsayisina bagh giivenirlik analizi yapilmistir. Demografik degiskenlere gore
farkliliklarin belirlenebilmesi igin parametrik olmayan testler olan Mann-Whitney U testi ve Kruskal Wallis testi
kullanilmistir. Katilimeilarin bilgilendirme ihtiyacin belirlemek i¢in faktor analizi kullanilmstir.

Bulgular

Yapilan calismada elde edilen bulgular: Erkekler GDO’ya kadinlardan daha olumlu bakmaktadir. Mevzuat
bilgisinin daha fazla oldugu goriilen gida miihendislerinin GDO konusunda daha az bilgilendirmeye ihtiyaci
bulunmakta, bu meslek mensuplart GDO’ya daha olumlu bakmakta ve biyogiivenlik sistemine daha ¢ok
giivenmektedir. Biyoteknoloji konulu ders alanlarin mevzuat bilgileri daha yiiksek iken bu bireyler GDO’ya daha
olumlu bakmakta ve biyogiivenlik sistemine daha ¢ok giivenmektedir. Egitim seviyesi doktora olan bireyler de
biyogiivenlik sistemine daha c¢ok giivenmektedir. Is geregi biyoteknoloji konulu egitimlere katilmayan ve
biyoteknoloji konulu ders almayan bireylerin GDO konusunda bilgilendirmeye ihtiyaci vardir.

Sonuc ve Tartisma

Egitim diizeyindeki artis biyogiivenlik sistemine duyulan giiveni ve GDO'lara bakis agisini olumlu ydnde
etkilemektedir. Bilgilendirme ihtiyacina binaen meslek mensuplaria yonelik yapilacak egitimlerde yukaridaki
hususlar gbz oniinde bulundurulmalidir.

Anahtar Kelimeler: GDO, biyogiivenlik sistemi, gida biyoteknolojisi, meslek mensuplari.

Tesekkiir: Calisma boyunca destegini esirgemeyen Prof. Dr. Emine Olhan' a tesekkiirlerimi sunarim.
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The Use of Different Size and Concentration Of Gold Nanoparticles For Detection of
Crylac Gene

Yesim Taskin!, Saroopa Samaradivakara®, Brad Day?, Remziye Yilmaz'

!Hacettepe University, Foodomics Laboratory, Department Of Food Engineering, Ankara, Turkey
’Michigan State University, Michigan, United States
3University Of Tennessee, Knoxville, United States

remziye(@hacettepe.edu.tr

Giris

Genetically modified organisms (GMO) and their products have been in the food sector for decades. There are
almost 32 crops approved in 44 countries. In Turkey, there isn’t any GMOs have been given approval for food use.
Determination of GMO levels in the specified limits, rapid and sensitive GMO detection is required. The aim of
this study is to propose a new method that make critical decision regarding GMO and to develop an amplification
free, DNA-based nanobiosensor that will allow rapid, qualitative determination of CrylAc gene. Methodology
with gold nanoparticles (AuNPs) offers an excellent platform based on the genomic DNA (gDNA) hybridization
with complementary probe due to their affinity for single-stranded DNA.

Gerecler ve Yontemler

Spherical AuNPs of different sizes and concentrations, synthesized with the most well-known method by
Turkevich et al., 1951, from the reduction of Au ions (HAuCls.3H,0) by reducing agents citrate (Na3CsHsO7). The
particle’s size and optical properties were investigated by UV—vis absorption spectroscopy and transmission
electron microscopy. gDNA isolated from the certified reference materials was prepared with high quality and
purity. The probes used were the exact complementary of the gene of interest. Firstly, heat treatment applied to
unamplified gDNA and the complementary probe to allow hybridization, later addition of three batches of AuNPs.
Detection was accomplished through aggregation of AuNPs which was associated with color changes of the
reaction after addition of NaCl. The aggregation levels were evaluated using UV—vis absorption at 400-700 nm,
in 10 minutes.

Bulgular

Under the optimum conditions colorimetric result is achieved by a differential aggregation of AuNP in the solution,
according to Cryl Ac gene presence level and an increase in ionic strength provided by salt addition. The more the
target gDNA presence, meaning more aggregation with concomitant color change in the solution from red to
purple. Three AuNP batches are differs in terms of nanoparticle diameter and concentration. AuNP batch, which
has a higher concentration in its bare form, also resulted in higher intensity after nanobiosensor assay. AuNP batch
that differs in particle diameter, at all GMO levels, aggregation was observed more clearly in the solution
containing smaller diameter nanoparticle.

Sonu¢ ve Tartisma

The method proposed here has the potential to be a detection tool prior to standard GMO detection analysis.
Besides, colorimetric nanobiosensor has the limitations of signal reproducibility and standardization.

Anahtar Kelimeler: Genetically modified organisms (GMO), Cryl Ac, gold nanoparticle (AuNP)

Tesekkiir: This research has been supported by H.U. and Hacettepe Technopolis Technology Transfer Center.
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Cilek Bitkisinin Mikrocogaltinn Uzerine In vitro Kurakhk Stresinin Etkisi
Dicle Dénmez'

!Cukurova Universitesi, Biyoteknoloji Arastirma ve Uygulama Merkezi, Adana

dicledonmez4@gmail.com

Giris

Kuraklik, bitki biiylimesini ve iiretkenligini sinirlayan énemli bir abiyotik faktdrdiir. Kiiresel iklim degisikligi
yakin gelecekte su stresi riskini artiracaktir, bu nedenle kurakliga dayanikli bitkilerin gelistirilmesi bitki
biyoteknolojisinin olduk¢a 6nemli ve stratejik amaglarindan biridir. Cilek igerdigi folat, C vitamini, lif, potasyum,
flavonoidler, otosianidin, fitokimyasallar ve antioksidanlar nedeniyle tiim diinyada yetistirilmektedir. Bu
calismada, farkls ¢ilek cesitlerinin in vitro kuraklik stresi altinda mikrogogaltim performanslari incelenmistir.

Gerecler ve Yontemler

Caligmada Amiga ve Sabrina ¢esitleri kullanilmistir. In vitro kuraklik stresi farkli konsantrasyonlarda (%0, 1, 2, 4
ve 6) PEG6000 kullanilarak olusturulmustur. Deneme 3 tekerriirlii ve her tekerriirde 5 bitki olacak sekilde
faktoriyel diizende tesadiif parselleri deneme planina gore kurulmustur. Deneme sonunda bitki boyu ve
kardeslenme oranina ait veriler incelenmistir.

Bulgular
Kontrol bitkiciklerine kiyasla PEG uygulanmus bitkiciklerde bitki boyu ve kardeslenme orani diisiik bulunmustur.
Sonu¢ ve Tartisma

Genel olarak, bitki boyu ve kardeslenme orani ile kiiltiir ortamindaki PEG konsantrasyonu arasindaki ters iligki
bulunmustur.

Anahtar Kelimeler: Bitki doku kiiltiirii, Abiyotik stres, PEG

Tesekkiir:
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Biyoinformatik Yontemler ile Seker Pancarinda Hsp70 Protein Ailesinin Analizi

Erdogan Horuz', Biisra Arslan', Yasemin Celik Altunoglu', Mehmet Cengiz Baloglu!

!Kastamonu Universitesi, Miihendislik ve Mimarlik Fakiiltesi, Genetik ve Biyomiihendislik Boliimii, Kastamonu

erdoganhrz@gmail.com

Giris

Is1 Soku Protein 70 (Hsp70) ailesi, yeni sentezlenmis proteinlerin katlanmasi, yanlis katlanmis protein olusumunun
onlenmesi, stres sirasinda koruma gibi ¢oklu hiicresel islevleri yerine getiren evrimsel olarak korunmus bir protein
ailesidir. Ekonomik degeri yiiksek bir bitki olan seker pancari, seker, alkol, hayvan yemi ve giibre iiretiminde
kullanilmaktadir. Calisma kapsaminda, seker pancarinin (Beta vulgaris ssp. vulgaris) tim genom dizi bilgisi
kullanilarak biyoinformatik yontemler ile Hsp70 protein ailesi {iiyelerinin belirlenmesi ve analizi
gergeklestirilmistir.

Gerecler ve Yontemler

HSPIR veri tabani kullanilarak Hsp70 proteinleri ve The Beta vulgaris Resource veri tabanindan seker pancari
genom ve protein dizileri elde edilmistir. CLC Genomics Workbench 11.0.01 ile BLASTP ve Pfam taramasi
yapilarak olas1 Hsp70 proteinleri belirlenmistir. Biyoinformatik analizlerde Hsp70 protein ailesinin filogenetik
iliskileri icin MEGA v11, gen ontoloji analizleri i¢in OmicsBox 2.0, protein dizi motifleri i¢in MEME, ekzon-
intron bolgeleri icin GSDS ve Hsp 70 genlerini hedef alan miRNA’lar icin PmiREN 2.0 ve psRNA Target Server
veri tabanlar1 kullanilmistir. Sequence Read Archive (SRA) araciligiyla seker pancarina ait transkriptom verileri
kullanilarak seker pancar1 Hsp70 genlerinin in silico ekspresyon analizleri de gergeklestirilmistir.

Bulgular

Seker pancarinda 29 adet Hsp70 proteini (BvHsp70) tanimlanmis ve aminoasit dizi uzunluklarinin 140-1526
aminoasit arasinda degistigi gozlenmistir. Filogenetik analizlere gére BvHsp70 proteinlerinin 4 farkli gruba
dagildig1 saptanmistir. BvHsp70 proteinlerinde 10 farkli korunmus motif tanimlanmistir. Hsp70 ailesinin gen
ontoloji analizlerine gore ise hiicrede protein katlanmasi, kimyasala tepki, strese tepki gibi rollerinin 6ne ¢iktig1,
sitoplazmada ve hiicre i¢i anatomik yapida bulunduklar1 gézlenmistir. BvHsp70 genlerini hedef alan 52 farkh
miRNA tespit edilmistir. In silico ekspresyon analizlerine gore BvHsp70-20 ve BvHsp70-22 genlerinin sicaklik

stresi altinda ifadelerinin arttig1 belirlenmistir.
Sonuc ve Tartisma

Elde edilen biyoinformatik analiz verileri ile BvHsp70 protein ailesi hakkinda 6n bilgiler saglanmis olup, bu
verilerin ileriye yonelik fonksiyonel analizler ve ekspresyon calismalari igin 6nemli bir kaynak olusturacagi
diistiniilmektedir.

Anahtar Kelimeler: Is1 soku proteini (Hsp), Seker pancari, Biyoinformatik analiz

Tesekkiir: KU-BAP01/2020-56 nolu Kastamonu Universitesi Bilimsel Arastirma Projesi ile desteklenmistir.
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Sitokinin Yolaklarindaki Arrb Transkripsiyon Faktorlerinin Tuz Stresi Altindaki Ifade
Profillerinin Belirlenmesi

F. Seyma Gokdemir', Ozlem Darcansoy Iseri'?, Fiisun Eyidogan?

'Bagkent Universitesi, Fen Edebiyat Fakiiltesi, Molekiiler Biyoloji ve Genetik Béliimii, Ankara.
’Bagkent Universitesi, Gida, Tarim ve Hayvanciligi Koruma Enstitiisii, Ankara

fsgokdemir@gmail.com

Giris

Tuz stresi, gida kalitesinde ve tarimin siirdiiriilebilirliginde diisiislere sebep olan abiyotik bir stres faktoriidiir.
Kaliteli gida tretimi igin, temel gida iriinlerinin streslere olan tolerans mekanizmalarinin aydinlatilmasi
gerekmektedir. Cevresel kosullarm etkisiyle, tarim alanlarinda yasanan tuz stresi bitkilerin yasamu i¢in bir tehdit
olusturmaktadir. Bitkilerin tuz stresine maruz kalma siiresi arttik¢a fizyolojik ve biyokimyasal yolaklari olumsuz
yonde etkilenmekte ve bitki 6limii ger¢eklesebilmektedir. Bu nedenle, bitkinin sitokinin sinyal yolaklarinda etkili
olan ArrB genlerinin tuz stresi altindaki transkripsiyonel diizeyde ifadelerinin incelenmesi amaglanmustir.

Gerecler ve Yontemler

Bu ¢alismada; hidroponik sistemde yetistirilen strese kars1 toleransli (Akman-98) ve hassas olan (Onceler-98) iki
farkli fasulye ¢esidine 24 saat boyunca 1/10 hoagland ¢6zeltisi iginde 100 pM tuz stresi uygulanmis ve yaprak
orneklemeleri yapilmigtir. Bitkide stresin fizyolojik ve biyokimyasal etkilerinin belirlenmesi amaciyla
malondialdehit (MDA) miktarmin dl¢iimii ile lipit peroksidasyonu ve prolin miktar1 analiz edilmistir. PAvArrBS5
ve PhvArrB13 genlerinin ifadeleri kontrol grubuyla karsilastirmali olarak gercek zamanli geri transkripsiyon
polimeraz zincir reaksiyonu (QRT-PCR) ile analiz edilmistir. Sonuglar 27 yéntemine gore degerlendirilmistir.

Bulgular

Yapraklarda artan MDA ve prolin miktarlar1 24 saatlik tuz muamelesinin bitkilerde fizyolojik strese neden
oldugunu gostermektedir. Tuz stresine maruz birakilan bitki yapraklarindaki PhvArrB5 ve PhvArrBI3
transkripsiyon faktor genlerinin ifadelerinin kontrol grubu ile karsilastirmali qRT-PCR analizlerinin sonuglarina
gore, strese maruz kalan bitkilerde PhvArrB5 ve PhvArrB13 gen ifadelerinin azaldig1 belirlenmistir.

Sonu¢ ve Tartisma

Genlerin sitokinin yolaklarinda gorevli olmasi, tuz stresinin bilyiime ve gelisme gibi fonksiyonlar1 etkiledigini
gostermektedir. Bu genlerin ifadelerinde meydana gelen diisiis, stresinin, sitokinin yolaklarini inhibe
edebileceginin gostergesidir.

Anahtar Kelimeler: Tuz stresi, ArrB, Sitokinin.

TesekKkiir:

19



Fipronile Kars1 Yiiksek Adsorpsiyon Kapasiteli Modifiye Manyetik Kiirelerin
Belirlenmesi

Giilnur Camizc1 Aran', Ceren Bayrag!

'Karamanoglu Mehmetbey Universitesi, Miihendislik Fakiiltesi, Biyomiihendislik Béliimii

camizci.gulnur@gmail.com

Giris

Fipronil fenilpirazol kimyasal ailesinden genis spektrumlu bir insektisittir. Bit, pire ve keneler tizerinde kullanilan
fipronil insan sagligini olumsuz yonde etkiledigi i¢in birgok iilkede insan tiiketimine sunulan hayvanlarda
kullanim1 yasaktir. Gida ve Tarim Organizasyonu maksimum kalmt1 limiti olarak yumurta ve tavuk etinde 0.02
mg/kg, Avrupa Gida Giivenligi Otoritesi ise 0.005 mg/kg belirlemistir. Fipronil bulasan gidalarin arimdirilmasia
yonelik ¢aligmalar hem tiiketici ihtiyacinin karsilanmasinda hem de iilke ekonomisindeki kayiplarin dnlenmesinde
rol alabilecektir. Bu ¢alisma fipronil i¢in yliksek adsorpsiyon kapasitesine sahip manyetik kiireler ile fipronilin
¢oOzeltiden uzaklastirilmasina ait caligmalar1 kapsamaktadir.

Gerecler ve Yontemler

Caligma yiizeyi amin grup kapli manyetik kiireler araciligiyla fipronilin adsorpsiyonunun optimizasyonunu ve
adsorpsiyon modellerinin belirlenmesini kapsamaktadir. Farkli konsantrasyonlarda fipronil ¢6zeltisi hazirlanmis
ve spektrofotometre ile kalibrasyon egrisi olusturulmustur. Manyetik kiirelere fipronil adsorpsiyonuna ait
optimizasyon ¢aligmalarinda kiire miktari, baslangi¢ fipronil miktari, inkiibasyon siiresi optimize edilmis pH ve
sicakligin adsorpsiyon verimine etkisi degerlendirilmistir. Adsorpsiyon verimi asagida belirtilen formiille
hesaplanmistir. Fipronilin amin grup kapl kiireye adsorpsiyonunun izoterm ve kinetik modelleri olusturulmus,
termodinamik parametreler belirlenmistir.
q=(Co- Cf )* V/m
Burada verilen Co ve Cf baglangi¢ ve adsorpsiyon sonrasi ¢ozeltide kalan fipronil miktarini, V reaksiyon hacmini,
m ise manyetik kiire miktarimi temsil etmektedir.

Bulgular

Yapilan optimizasyon c¢alismasinda fipronilin amin kapli manyetik kiirelere adsorpsiyonunda en yiiksek
adsorpsiyon veriminin elde edildigi optimum manyetik kiire miktar1 0.1 mg, baslangi¢ fipronil miktar1 100 ug/mL,
optimum sicaklik 25°C ve pH 5.5 olarak belirlenmistir. Amin kapl kiirelerin fipronile karsi maksimum
adsorpsiyon kapasitesi 0.450 pg/mg hesaplandi. Fipronil ve amin kaph kiireler arasindaki adsorpsiyon
mekanizmas1 Langmuir adsorpsiyon izoterm ve yalanci ikinci dereceden kinetik model ile agiklandi. Fipronil ve
manyetik kiire arasindaki adsorpsiyon termodinamik olarak incelediginde adsorpsiyonun AG°=-14.568 kJ/mol ile
kendiliginden gergeklesen bir reaksiyon oldugu sonucuna varilmistir.

Sonu¢ ve Tartisma

2017 yilinda Avrupa'da bir tavuk ¢iftligindeki yumurtalarda ¢ikmasi fipronilin gidaya bulagsmasina karst dnlemler
almmasini 6nemli kilmistir. Bu ¢alisma fipronilin manyetik kiire ile hizli ve kolayca ¢ozeltiden arindirilmasina ait
caligmalar1 kapsar.

Anahtar Kelimeler: Fipronil, adsorpsiyon, manyetik kiire

Tesekkiir: Bu caligma Karamanoglu Mehmetbey Universitesi BAP Komisyonu (No: 01M21) tarafindan
desteklenmistir.
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Insight into the Biotechnology Potential of Alicyclobacillus tolerans from Whole-Genome
Sequence Analysis.

Blaise Manga Enuh', Belma Nural Yaman?, Pinar Aytar Celik?

Eskisehir Osmangazi University, Graduate School of Natural and Applied Science, Department of
Biotechnology and Biosafety, Eskisehir

2Eskisehir Osmangazi University, Faculty of Engineering and Architecture, Department of Biomedical
Engineering, Eskisehir

3Eskisehir Osmangazi University, Vocational School of Higher Education, Department of Environmental
Protection and Control, Eskisehir

blaisonyl@gmail.com

Giris

Acidophilic bacteria are important iron oxidizers valuable in bioleaching. Despite their demonstrated potential,
little is known about the genomic characteristics underlying their metabolic functions. Bioinformatic analysis can
be used to obtain insights into the phenotypic potential of organisms. Whole-genome sequence analysis was done
for Alicyclobacillus tolerans. The genome contained several genes for energy generation from carbohydrates,
amino acids synthesis and conversion, nucleic acid metabolism, and repair. Several candidate genes for iron
uptake, regulation, and storage were predicted. Also, genes for resistance to important heavy metals were predicted
which all contribute to robust adaption to their extreme environments.

Gerecler ve Yontemler

The bacterial strain in this research was previously isolated from the Can coal mine drainage found in the Biga
Peninsula (Canakkale, Turkey). From bacteria cultures, 2 mL of bacteria suspension was prepared for genomic
DNA extraction. Genomic DNA was extracted with the PureLink Microbiome DNA purification kit following the
manufacturer's protocol. Sequencing of genomic DNA was performed with the [llumina sequencing platform.
After sequencing, FASTQc v 0.11.9 was used to analyze raw reads quality, and trimming was done with default
settings. Genome sequences were uploaded to RAST and PATRIC for annotation. KAAS and EggNOG were used
for pathway and ontology annotation and FeGenie for specific annotation of Iron metabolism genes. SwissProt,
Uniprot, NCBI, and KEGG databases were used for further investigation of sequences of interest. Orthologous
clusters were also compared between A. mali, A. acidophilus, A. ferrooxydans, A. acidocaldarius, A. acidophilus
genomes obtained from NCBI.

Bulgular

The assembled genome was made of 163 contigs and the genome length was estimated to be 5,907,964 bp, with a
G+C content of 51.6%. The N50 length was 107,216bp while the L50 was 17. Compared to other Alicyclobacillus
species there are 1405 orthologs shared between these 5 species. Alicyclobacillus from this study shows the highest
number of unique clusters (254) compared to other species. The highest number of genes were predicted for Iron
gene regulation (13), Iron acquisition-iron transport (9), Iron acquisition-siderophore transport(4), and 1 each for
Iron acquisition-heme transport, Iron oxidation, and Iron storage. Genes for the resistance to Copper, Cobalt, Zinc,
Cadmium, Arsenic, and Mercury were predicted.

Sonu¢ ve Tartisma

A. tolerans BL-1 is a metabolically versatile organism that can synthesize most of its nutritional requirements. Iron
metabolism and heavy metal resistance genes were indicative of iron-oxidation and bioremediation potential.

Anahtar Kelimeler

Whole-genome, Alicyclobacillus tolerans, Iron-oxidation, Acidophile
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Baz1 Halofilik Bakterilerde Polihidroksibiitirat Uretiminin Degerlendirilmesi
Dilan Barut!, Kiibra Erdogan?, Mehmet Burgin Mutlu?, Pinar Aytar Celik*

!Eskisehir Osmangazi Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Biyoteknoloji ve Biyogiivenlik Anabilim Dal,
Eskisehir
’Eskisehir Osmangazi Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Biyoteknoloji ve Biyogiivenlik Anabilim Dali,
Eskisehir
3Eskisehir Teknik Universitesi, Fen Fakiiltesi, Biyoloji Boliimii, Eskigehir
?Eskisehir Osmangazi Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Biyoteknoloji ve Biyogiivenlik Anabilim Dali,
Eskigehir

b.dilan62@gmail.com

Giris

Plastik kullanimi1 kolay sekillenme, diisiikk maliyetli olmasi1 sebebiyle olduk¢a yaygindir ancak plastikler uzun siire
parcalanmadiklarindan g¢evre kirliliginde paylar1 oldukg¢a biiyiiktiir. Bu nedenle artan galigmalarla biyobozunur
olan biyopolimerlerin iiretimi nem kazanmigstir. Biyoplastikler olarak adlandirilan polihidroksialkanoatlar (PHA)
plastik potansiyeline sahip, mikrobiyal olarak iiretilen polimerlerdir. PHA’larin en yaygin tiplerinden biri de
polihidroksibiitirattir (PHB). Biyoplastik iiretimi ve gelistirilmesi sektdrde artan pazar payiyla daha da dnem
kazanmistir. Bu kapsamda PHB iireticisi olan mikroorganizma arastirmalar1 ve iiretim potansiyellerinin
kargilagtirilmasi 6nemlidir.

Gerecler ve Yontemler

Halofil izolatlarin gelistirilmesi i¢in %12 oraninda tuz i¢eren modifiye biiylime ortami (MGM) kullanilmistir.
Polimer iiretim ortami olarak MGM besi yerine %2 glikoz ilavesi eklenmistir. Halofilik izolatlarin stok
kiiltiirlerinden %12 MGM ortamina ekim yapilip 37 °C de 48 saat inkiibasyona birakilmistir. Inkiibasyon sonrasi
hazir olan as1 kiiltiirlerden %2 glikoz igeren polimer ortamina %?2 oraninda inokiilasyon yapilmistir ve 37°C de 72
saat inkiibasyona birakilmistir. PHB spektrofotometrede 235 nm de dl¢iilmiistiir.

Bulgular

Halofilik bakteri izolatlarinin PHB miktarlar1 1,984 - 764,67 pg/ml 1; PHB verim yiizdeleri ise kuru
biyokiitlelerinin %0,211- % 63,722 arasinda degismistir. 43 izolattan 18H %63,722 verimle en fazla PHB
biriktiren izolat olup, %0,211 verimle en az PHB biriktiren izolat olmustur.

Sonu¢ ve Tartisma

Bu ¢alismada PHB iiretim taramasi yapilan izolatlardan 18H kodlu izolatinin %63,72 verimle PHB firettigi
belirlenmistir. Sonug olarak bu ¢alismayla izole edilen halofilik 43 adet bakterinin PHB iiretim verimleri ilk kez
bildirilmistir.

Anahtar Kelimeler: Polihidroksibiitirat, Halofil, Biyoplastik

Tesekkiir:

23



N-bagh Glikanlarin Sars-cov-2 Spike Proteini Uzerindeki Rolii
E. Deniz Tekin!

!Tiirk Hava Kurumu Universitesi, Miihendislik Fakiiltesi, Bilgisayar Miihendisligi Boliimii, Ankara

edtekin@thk.edu.tr

Giris

Koronaviriis spike proteininin trimer yilizeyinin degisik bolgelerinden sarkan, N-bagl glikanlar bulunmakta olup;
bunlarin, proteinin dogru katlanmasi, "ev sahibi (host) proteazlara ve nétralize edici antikorlara erisimi modiile
etme" gibi 6nemli rolleri vardir.

Bu calismada, N-bagli glikanlarin spike proteininin stabilitesi iizerindeki etkilerini daha iyi anlamak icin SARS
CoV-2 Spike proteini NAG’m varliginda ve yoklugunda modellenerek, molekiiler dinamik simiilasyonlari
gerceklestirilmistir.

Gerecler ve Yontemler

Spike proteininin N-bagli glikan molekiilleri varliginda MD simiilasyonu, bu tiir karisik molekiillerin literatiirde
bulunan kuvvet alanlarinda tanimli olmamasi nedeniyle, kolay degildir.

Bu nedenle, 6ncelikle, GROMOS 54a7 kuvvet alani kullanilarak N-bagli glikanlarin bagli oldugu amino asitler
sisteme yalanci-amino asitler olarak tamitilmistir. Ardindan, GROMACS 2019 kodu kullanilarak N-bagl
glikanlarin varliginda ve yoklugunda spike proteinleri icin 100 ns'lik bir molekiiler dinamik simiilasyonu
gergeklestirilmistir.

Bulgular

N-bagli glikanlarin varliginda ve yoklugunda,

- RMSD (Root Mean Square Deviation) ile yapisal stabilite,

- Donme yaricap1 (Radius of Gyration) ile yapilarin genel boyutlar1 hakkinda bir fikir,

- Solventle erisilebilir yiizey alani (SASA) ile glikanlar tarafindan suya karsi bir koruma (shielding) saglanip-
saglanmadigina dair bilgiler ile

- Proteinlerin ikincil yapilar1 hakkinda bilgi sahibi olabilmek i¢cin DSSP analizi ve H-bag analizleri
yapilmigtir.
Sonu¢ ve Tartisma

N-bagli glikanlarin varliginin, tiim yap: tizerindeki etkileri ihmal edilebilir olsa da, ¢evrelerindeki lokal stabiliteyi
arttirdig1 bulunmustur.

Anahtar Kelimeler: Spike Protein, SARS-CoV-2, N-bagli Glikanlar, Molekiiler Dinamik

Tesekkiir: Bu calismada bulunan niimerik hesaplamalar TUBITAK ULAKBIM, TRUBA kaynaklarinda
gerceklestirilmistir.
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Enterococcus faecalis Membran Vezikiillerinin fla¢ Tasiyic1 Sistemler Olarak
Kullanilabilme Potansiyelinin incelenmesi

Kiibra Erdogan!, Dilan Barut!, Pinar Aytar Celik!, Burak Derkus?, Giilin Amasya’, Ceyda Tuba Sengel Tiirk?,
Ahmet Cabuk!

!Eskigehir Osmangazi Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Biyoteknoloji ve Biyogiivenlik Anabilim Dal,
Eskigehir
?Ankara Universitesi,fen Fakiiltesi, Kimya Béliimii, Ankara
3Ankara Universitesi, Eczacilik Fakiiltesi, Eczaciltk Te eknolojisi Boliimii, Ankara

erdgnn.kbr@gmail.com

Giris

Bakteriyel membran vezikiilleri (BMV), bakteriler tarafindan hiicre disi ortama salinan ve lipit ¢ift tabakasi ile
cevrili kiiresel pargaciklardir. Lipitler, proteinler, peptidoglikanlar, virtilans faktorleri ve DNA gibi
biyomolekiilleri igerirler ve patogenez, antibiyotik direnci, biyofilm olusumu ve niikleik asit transferi dahil birgok
siirecte yer alirlar. Immiinolojik 6zellikleri ve yapisindaki gesitli biyomolekiilleri konakg1 hiicrelere tasima
yeteneklerinden dolayi, BMV'lerin potansiyel ilag tasiyici sistemler olarak kullanilabilecegi diisiiniilmektedir. Bu
caligmanin amaci, FEnterococcus faecalis membran vezikiillerinin izolasyonu ve karakterizasyonunu
gerceklestirmek ve antineoplastik bir ajan olan Kapesitabini yiikleme verimliligini incelemektir.

Gerecler ve Yontemler

E.faecalis membran vezikiillerinin izolasyonu, hiicresiz siipernatanttan filtrasyon ve ultrasantrifiij yontemleri
kullanilarak gerceklestirilmistir. Vezikiillerin toplam protein konsantrasyonu BCA analizi ile tespit edilmistir ve
morfolojik yapilar1 Kapesitabin yiliklemesinden 6nce ve sonra TEM kullanilarak gorsellestirilmistir. Ayrica, DLS
araciligryla vezikiillerin boyutlari 6l¢iilmistiir. Kapesitabinin vezikiillere yiiklenmesi, belirli oranlarda vezikiil ve
terapotik ajanin inkiibasyonuna dayanan pasif yontem kullanilarak gerceklestirilmistir. Kapesitabinin miktar tayini
ve yiikleme verimliligi HPLC yontemi ile belirlenmistir. Pozitif kontrol olarak lipozomlar kullanilmistir.

Bulgular

Vezikiillerin morfolojik yapisi dairesel ve ¢ift katmanli olarak gozlemlenmis ve bos vezikiiller ortalama
163.15+2.19 nm'lik parcacik ¢apina sahiptir. Yiizey yiikleri ise -7.87+1.67 mV olarak belirlenmistir. Kapesitabin
yiiklii vezikiillerin morfolojik yapilarinda degisiklik gézlemlenmemistir fakat ortalama partikiil cap1 190-250 nm
olarak saptanmistir ve vezikiillerin yiizey yiikii +/- 30 mV'nin altindadir. Ayrica vezikiillerin kiitle orani arttik¢a
yiikleme verimliliginde artis ve partikiil boyutunda azalma gdzlemlenmistir (p<0.05). Ileriki analizler icin
ortalama 193.25+1.06 nm parcacik ¢apina sahip ve %53,90+%4,48'1ik kapsiilleme verimliligine ulasan
Kapesitabin yiiklii vezikiiller hazirlamak igin 1:60 (ng/ug) kiitle oranlar1 benimsenmistir.

Sonu¢ ve Tartisma

E.faecalis membran vezikiillerine kayda deger verimlilikte ilag yliklemesi gergeklestirilmistir. Bu sayede
bakteriyel kaynakli nano vezikiillerin potansiyel ilag tasiyici sistemler olarak kullanilabilecegi 6ngoriilmektedir.

Anahtar Kelimeler: Bakteriyel membran vezikiilleri, Ilag tasiyici sistemler, Kapesitabin

TesekKkiir:
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Ototrof ve Heterotrof Bakteri Kiiltiirlerinin Farkhh Konsantrasyonlardaki Demir
Oksidasyon Hizlarimin Karsilastirilmasi

Ozkan Vatansever!, Belma Nural Yaman', Pinar Aytar Celik', Emir Kasim Demir?, Erkan Sahinkaya?, Jaakko A.
Puhakka?

!Eskisehir Osmangazi Universitesi
’[stanbul Medeniyet Universitesi
STampere Universitesi

mr_vatansever@hotmail.com

Giris

Asid maden drenaj (AMD) sular diisiik pH, yiiksek asidite, toksik metal ve yar1 metal icerikleri ile karakterize
olup antropojenik ya da dogal etkiler ile olugsmaktadir. Madencilik aktiviteleri ile kiikiirt iceren minerallerde yer
alan demir ve kiikiirt oksitlenerek yiiksek arsenik, demir ve diger agir metalleri ¢dzliniir hale getirmektedir. Kontrol
altina alinamamasi halinde ¢evre icin ciddi sorun yaratacak etkileri olabilmektedir. Bu nedenle diinya genelinde
bir problem olarak kabul edilmekte ve AMD sularinin uygun yontemlerle aritilmasi ihtiyact dogmaktadir.

Gerecler ve Yontemler

Caligma kapsaminda heterotrof ve ototrof asidofilik bakteri kiiltiirlerinin farkli demir konsantrasyonlarinda Fe+2
oksidasyon yetenekleri taranmistir. Kullanilan mikroorganizmalarin inkiibasyon kosullari; Alicyclobacillus
cycloheptanicus — Acidiphlium cryptum (heterotrof bakteri karisimi) igin 30 °C, 150 rpm; Leptospirillum
ferrooxidans (ototrofik bakteri) i¢in 37 °C, statik inkiibasyondur. Tarama calismasi 100- 2000 mg/L Fe+2 iceren
kesikli reaktorlerde yapilmistir. Deney setlerinde, ORP 6l¢limiine ve Fe+2 konsantrasyonun 6l¢iildiigii Fenantrolin
yontemine gore Fe2+ oksidasyon hizlar1 belirlenmistir.

Bulgular

100 mg/L ve 250 mg/L Fe+2 ile baslanan deney setlerinde ototrof bakteri 46 saatte heterotrof bakteri karisimi ise
strastyla 70 ve 72 saatte demiri okside etmistir. 500 mg/L Fe+2 ile baslanan deney setinde ise ototrof bakteri hiz1
yavaslayarak 140 saatte, heterotrof bakteri karigimi ise 46 saatte demiri okside etmistir. 1000 mg/L Fe+2 ile
bagslanan deney setinde, ototrof bakteri 140 saat, heterotrof bakteri karisimi ise 70 saatte demiri okside etmistir.
2000 mg/L Fe+2 iceren deney setinde hem heterotrof hem de ototrof bakterilerin demir oksidasyon hizlari
yavaglamgtir.

Sonu¢ ve Tartisma

Heterotrof asidofilik bakteri karigiminin demir konsantrasyonu 2000 mg/L’ye kadar arttig1 kesikli reaktorlerde
demir oksidasyon hizinin ototrof asidofilik bakteriye gore daha hizli oldugu bulunmustur.

Anahtar Kelimeler: Demir oksidasyonu, ferrik demir, ferroz demir, asid seven bakteriler

Tesekkiir: Eskisehir Osmangazi Universitesi BAP komisyonu tarafindan desteklenmistir (Proje
No0:201938D13).
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Iki Farkh Toplayici ile Yapilan Manyezit Flotasyon Siireclerinin Modellenmesi:
Siirfaktin ve Oleat

Serhat Ozdemir', Derya Oz Aksoy?, Sabiha Koca?, Hakan Cakmak?, Pinar Aytar Celik'#, Ahmet Cabuk'?,
Hiiseyin Koca®

!Eskigehir Osmangazi Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Biyoteknoloji ve Biyogiivenlik Anabilim Dal,
Eskigehir
’Eskisehir Osmangazi Universitesi, Miihendislik-mimarlik Fakiiltesi, Maden Miihendisligi Béliimii, Eskisehir
SMicrobiota Biyoteknoloji San. ve Tic. A.s., Eskisehir
Eskisehir Osmangazi Universitesi, Cevre Koruma ve Kontrol Programi, Eskisehir
SEskisehir Osmangazi Universitesi, Fen-edebiyat Fakiiltesi, Biyoloji Béliimii, Eskisehir
SEskigehir Teknik Universitesi, Porsuk Meslek Yiiksek Okulu, Eskisehir

srht.ozdemir.l@gmail.com

Giris

Cevresel kaygilarin artmasi, 6zellikle ince taneli cevherlerin geri kazanilmasi i¢in yapilan flotasyon arastirmalari,
geleneksel flotasyon reaktifleri yerine biyolojik kokenli alternatiflerin kullanildigr “biyoflotasyon” ¢aligmalarim
tesvik etmektedir. Pirit mineralinden baslayan biyoflotasyon uygulamalar1 zamanla bir¢ok karbonatli ve oksitli
minerallere yayillmis, reaktif olarak kullanilan biyolojik maddeler ise mikroorganizmanin kendisinden
metabolitlerine ve hatta hiicre bilesenlerine kadar ¢esitlenmistir.

Gerecler ve Yontemler

Bu makalede, Bacillus subtilis'ten elde edilen siirfaktinin manyezit flotasyonunda biyotoplayici olarak kullanimi
arastirllmistir. Biyoflotasyon ¢aligmalarmin sonuglari, geleneksel manyezit toplayicisi olan oleatin sonuglariyla
kargilastirnlmistir. Her iki toplayici igin iki set halinde tasarlanan flotasyon caligmalarinda; “Kati orani, pH,
Toplayict miktar1”’nin yiizen manyezit oranina etkisi incelenmis ve istatistiksel yontemlerden yararlanilarak yiizen
manyezit oraninin bu {i¢ parametreye bagli olarak parametrelerin ¢alisilan araliklari iginde matematiksel modelleri
olusturulmustur. Deneylerin planlanmasi, sonuglarin degerlendirilmesi ve matematiksel modellerin
olusturulmasinda bir cevap-ylizey yontemi olan “Merkezi Kompozit Tasarim” yontemi kullanilmistir.

Bulgular

Deneysel verilere gore %95 giiven araliginda yapilan varyans analizleri sonuglari, her iki deney seti i¢in de kati
oraninin artisinin yiizen iirtin miktarini artirdigi, diger iki parametrenin ise yiizen {iriin miktarini parabolik olarak
etkiledigini gostermistir. Elde edilen modellerin istatistiksel analizi incelendiginde, siirfaktin ve oleat i¢in sirastyla
deneysel sonug-model tahmini arasindaki uyumu gosteren R? degeri 0.9535 ve 0.9441; modellerin tahmin giiciinii
gosteren PR? degerleri de 0.8776 ve 0.8278 ile oldukga giiglii modeller oldugu goriilmiistiir. Yapilan dogrulama
deneyi sonuglarinin model esitliklerinden tahmin edilen yiizen {iriin miktarina yakin olmasi da elde edilen her iki
modelin giiciinii gésteren diger bir gostergedir.

Sonu¢ ve Tartisma

Manyezit flotasyonunda oleatin maliyet avantajina sahip olmasina ragmen, surfaktinin birim cevher basina ¢ok
daha diisiik miktarlarda kullanilmasi, sicakliktan bagimsiz ¢aligmast ve en 6nemlisi ¢evre dostu olmasi onu daha
¢ok On plana ¢ikarmaktadir.

Anahtar Kelimeler: Bacillus subtilis, Biyoflotasyon, Manyezit flotasyonu, Siirfaktin, Oleat

Tesekkiir: Bu calisma ESOGU BAP (Proje No:2019-2733) ve TUBITAK (Proje no:119M711) tarafindan
desteklenmistir.
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Kalsit Biyoflotasyonunda Siirfaktin Potansiyeli
Derya Oz Aksoy', Hakan Cakmak?, Pmar Aytar Celik®

'Derya Oz Aksoy (Eskisehir Osmangazi University, Maden Miihendisligi)
’Hakan Cakmak (Microbiota Biyoteknoloji San. ve Tic. A.S.)
3Pinar Aytar Celik (Eskisehir Osmangazi University, Biyoteknoloji ve Biyogiivenlik)

deryaoz@gmail.com

Giris

Flotasyon, madencilik-cevher hazirlama alaninda; 0,2 mm ve altinda en etkin ayrimi saglayan ve biiyiik tonajlarda
endiistride en yaygin kullanilan yontemlerden birisidir. Biyomolekiillerin reaktif olarak kullanildig1 yiizdiirme
calismalar1 "biyoflotasyon" olarak adlandirilmaktadir. Bu amagla bakterilerin biyokiitleleri ya da metabolitleri
flotasyonda kopiirtiicii, toplayici ya da bastirici olarak kullanilabilmektedir. Bakteriler tarafindan iiretilen anyonik
yiizey aktif madde olan siirfaktinin, ara yiizey gerilimini azaltma, iki degerlikli katyonlarla baglanma ve kalsiti
ylizdiirmek igin genis capta incelenen sodyum oleata benzer Ozelliklere sahip olma yetenegi, kalsit
biyoflotasyonunda toplayici bir biyosiirfaktan olarak kullanilabilecegini gdstermistir.

Gerecler ve Yontemler

Calismada Bacillus subtilis (MN728539)’ten elde edilen biyosiirfektanin yapist FTIR ve NMR analizine tabi
tutularak belirlenmistir. Kalsit ve kuvars biyoflotasyonlarinda kullanilan yiiksek saflikta ornekler Tiirkiye'de
sirastyla  Bilecik/Boziiyik ve Aydm/Cine bdlgelerinden alinmigtir. Yapilan ©6n denemelerden kalsit
biyoflotasyonunda elde edilen geri kazanim degerlerinin yiiksek olmasi nedeniyle sistematik caligmalara
gecilmistir. Sistematik deneylerin planlanmasinda ve sonuglarin degerlendirilmesinde Merkezi Kompozit
Tasarim kullanilmis ve ii¢ parametrenin (kat1 orani, toplayici miktari ve pH) kalsit geri kazanimi {izerindeki
etkileri aragtirnllmigtir. Son agamada ise literatiirde verilen kosullar altinda toplayici olarak oleat kullanilmis ve
biyosiirfektan ile yapilan kalsit flotasyonu sonuglari ile karsilagtirtlmistir.

Bulgular

FTIR ve NMR analizleri, bu ¢aligmada elde edilen biyosiirfektanin siirfaktin oldugunu kanitlamistir. Yapilan 6n
calismalar, 100 g/t biyotoplayicinin (siirfaktinin) kalsitin %40k geri kazamimim sagladiginmi gdstermistir.
Sistematik kalsit biyoflotasyon deneylerinde Merkezi Kompozit Tasarim yontemi kullanilarak kati orani, pH ve
toplayict miktarinin etkilerinin incelendigi biyoflotasyon test sonuglarinda %80 kalsit geri kazanimi elde
edilmistir. Klasik flotasyonda elde edilen geri kazanimin %50'nin altinda iken biyoflotasyonda %80 geri kazanim
elde edilmesi dikkat ¢ekicidir. Ayrica biyoflotasyonda elde edilen yiiksek verim i¢in kullanilan biyotoplayici (360
g/t) miktar1 klasik flotasyonda gerekli olan miktarin (4000 g/t) %10'undan azdir.

Sonu¢ ve Tartisma

Bu ¢aligma, kalsitin biyotoplayicisi olarak "siirfaktin"in endiistriyel 6l¢ekte oleata gére daha ekonomik ve verimli
bir alternatif olma potansiyeline sahip oldugu kanitlanmustir.

Anahtar Kelimeler: Bacillus subtilis, Kalsit flotasyonu, Biyoflotasyon, Biyosiirfektan

Tesekkiir: Bu ¢alisma, ESOGU BAP Komisyonu (Proje no: BAP2017-1557) tarafindan desteklenmistir.
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Argon Gazi Soguk Plazmasimin Bacillus subtilis ve Klebsiella
pneumoniae planktonik bakterileri Uzerine Uygulanmasi

Ethem Serhat Yavas', Ahmet Cabuk', Tamer Akan?, Pinar Aytar Celik!, Cagr1 Durmus?

!Eskisehir Osmangazi Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Biyoteknoloji ve Biyogiivenlik Anabilim Dal,
Eskisehir
2Eskisehir Osmangazi Universitesi, Fen Edebiyat Fakiiltesi, Fizik Anabilim Dali, Eskisehir

ethemserhatyavas@gmail.com

Giris

Soguk plazmalar; biyolojik hiicreler ve dokular iizerinde 1s1 etkisi {iretmeden antibakteriyel etkiler
olusturabildiginden, inaktivasyon ve sterilizasyon amagclar1 i¢in klasik yontemlerden farkli yeni bir tekniktir.
Soguk plazmalarin iirettigi serbest radikaller (ROS ve RNS), nétr ve yiiklii pargaciklar ayrica UV 1s51n, ozon ve
elektromanyetik alan gibi antibakteriyel etkiye katkida bulunan 6zellikleri nedeniyle, hiicreler iizerinde apoptosis
ve nekrosis etkisi yaparlar, bu nedenle yara ve yanik tedavisi, agiz ve dis sagligi, kanser tedavisi gibi amaglar i¢in
pulmonoloji, fizyoloji, jinekoloji, dis hekimligi ve agiz cerrahisi, oftalmoloji, dermatoloji, gastroenteroloji, genel
cerrahi ve onkolojide ¢esitli uygulamalarda kullanilmaktadir.

Gerecler ve Yontemler

Atmosferik basingta argon gazi ile iiretilen soguk plazma, Bacillus subtilis ve Klebsiella pneumoniae bakterileri
iizerine uygulanmistir. Soguk plazma sistemleriyle elektrotlar arasindan plazmanin atmosfere g¢ikarilmasi
saglandig i¢in, biyolojik hiicreler iizerine dolayli (indirek) uygulama yapilabilmektedir. Bu durumda hiicreler,
yalnizca plazma ortaminda tiretilen radikal O, NO, OH atom ve molekiilleri, nétral ve iyonlagmis gaz pargaciklari
ve UV 1sminin etkisinde kalir. Calismada; 24 saatlik inkiibasyon sonrasi bakteriler, niitrient agar {izerine yayma
ekim yapilarak plaklar hazirlanmistir. Hazirlanan plaklar iizerine argon gazinda iretilen soguk plazma, aym
bolgeye farkli siirelerde ve farkli bolgelere ayni siirelerde uygulanmustir. Petri icerisindeki agarin ayni noktasina,
1 ve 3 dakika soguk plazma uygulamas1 yapilirken, 3 dakika boyunca agar tizerinde tarama uygulamasi yapilmistir.
Bu sekilde, farkl: siirelerde ve birim zamanda bakteri {izerine soguk plazma aktariminin etkisi incelenmistir.

Bulgular

Argon gaz gift elektrot soguk plazma jeti; Bacillus subtilis ve Klebsiella pneumoniae planktonik bakterilerine
uygulandiginda, uygulama siiresi arttik¢a (1 dk. ve 3 dk.) antibakteriyel etkinin gézlendigi zon ¢aplarinin arttig1
belirlenmistir. Bununla birlikte; 3 dk. boyunca 0,6 mm/s tarama hiziyla Bacillus subtilis ve Klebsiella
pneumoniae bakterileri iizerinde belirgin bir antibakteriyel etki gozlenmistir. Ayni zamanda argon gazindan
iiretilen ¢ift elektrot plazma jetinin Optik Emisyon Spektrumu alinmistir ve soguk plazmanin O, OH, N2 atom ve
molekiillerini iirettigi gosterilmistir.

Sonu¢ ve Tartisma

Soguk plazma ile yapilan uygulama sonucunda; Bacillus subtilis ve Klebsiella pneumoniae planktonik bakterileri
iizerinde kisa siirede antibakteriyel etki olusturuldugu ve bu etkinin radikal O ve OH'in oksidasyonu sonucu
meydana geldigi diisiiniilmektedir.

Anahtar Kelimeler: Bacillus subtilis, Klebsiella pneumoniae, Soguk Plazma, Antibakteriyel etki

Tesekkiir:
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Seramik Endiistrisi Atiksuyu Genotoksisitesinin Rapd-pcr Yontemiyle Belirlenmesi
Denizhan Ozer Sahin!, Ferhan Korkmaz?

!Eskisehir Osmangazi Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Biyoloji Anabilim Bilim Dali, Molekiiler Biyoloji
Bilim Dali, Eskisehir
’Eskisehir Osmangazi Universitesi, Fen-Edebiyat Fakiiltesi, Biyoloji Béliimii, Molekiiler Biyoloji Anabilim Dall,
Eskisehir

denizhanozer094@gmail.com

Giris

Toksikoloji yani zehir bilimi, kimyasallar ile biyolojik sistem arasindaki etkilesimleri, zararli sonuglar1 yoniinden
inceleyen bilim dalidir. Toksik etkilerin arastirilmasi i¢in ¢esitli test yontemleri gelistirilmistir. Bunlardan 6nemli
bir boliimi genotoksisite testleridir. Genotoksisitenin belirlenmesinde RAPD-PCR etkili bir yontemdir.
Endiistriyel iiretimlerde atik su olusumu ¢ok fazladir ve bu sebeple atik sularm toksisitelerinin 6lglimii 6nem
kazanmaktadir. Seramik iiretimi bol su ihtiyaci olan bir {iretimdir. Bununla birlikte bol miktarda atik su ¢ikisi da
gerceklesmektedir. Bu ¢aligmada seramik atik suyu genotoksisitesi RAPD-PCR yontemi ile arastirilmustir.

Gerecler ve Yontemler

Seramik endiistrisi firmasindan alinan atik su 6rnekleri ICP (Endiiktif Olarak Eslesmis Plazma) metal analizine
gonderilerek metal iyon konsantrasyonlari belirlenmistir. Daha sonra KOI (Kimyasal oksijen ihtiyac1) degeri
belirlenmistir. Atik suyun genotoksik etkisinin belirlenmesi i¢in Klebsiella pneumoniae bes farkli konsantrasyonda
atik su igeren besiyerleri igerisinde bir gece inkiibe edilmistir. Ardindan ticari DNA izolasyon kiti kullanilarak
genomik DNA’s1 izole edilerek 4 farkli primer kullanilarak RAPD-PCR yontemi uygulanmistir. Atik suya
biyosorpsiyon uygulamasi yapilarak metal iyon giderimi saglanmus, tekrar ICP metal analizi yapilmistir. Giderimi
gerceklestirilen 5 farkli konsantrasyonda atik su ile hazirlanan besiyerlerinde mikroorganizma inkiibe edilerek
RAPD-PCR yontemiyle genotoksik agidan tekrar degerlendirilmistir. Veriler ydnteme uygun bilgisayar
programlari ve istatistik yontemleri ile degerlendirilmistir. Genetik kalip kararlilig1 ylizde olarak hesaplanmistir.

Bulgular

Yapilan KOI testi sonucunda atik suyun KOI degeri standartlar ile karsilastirildiginda yiiksek ¢ikmugtir. ICP metal
analizi sonucunda da yliksek miktarda krom, ¢inko, mangan, kursun ve kadmiyum belirlenmistir. Biyosorpsiyon
sonrasinda yapilan ICP analizi sonuglarinda yiiksek miktarda bulunan metallerin yiiksek oranda giderildigi
belirlenmistir. Yapilan RAPD-PCR islemi sonucglar1 Image Lab 5.0, Py Elph 1.4 ve Light Shot bilgisayar
programlari ile matematiksel ifadelere ¢evrilmistir. Analiz sonucunda giderim dncesi %100 konsantrasyonda atik
su i¢in kalip kararliligi (GTS) % 75 iken, % 10 ve % 1 konsantrasyonlarinda % 0 olarak belirlenmistir. Giderim
sonrasi drneklerde ise % 50 atik su konsantrasyonunda % 62,5 GTS gdzlenmistir.

Sonu¢ ve Tartisma

Seramik atik suyu orneklerinin farkli konsantrasyonlarda Klebsiella pneumoniae’de genotoksik etki gosterdigi
belirlenmistir. Yapilan biyosorpsiyonun genotoksisiteyi anlamli dl¢tide diigiirdiigli goriilmiistiir.

Anahtar Kelimeler: RAPD-PCR, Genotoksisite, Atiksu, Seramik Atiksu, Klebsiella pneumoniae

Tesekkiir: Bu calisma ESOGU BAP Koordinasyon Birimi tarafindan desteklenmistir. (FYL-2021-1766 Kodlu
Proje)
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Boya Endiistrisi Atk Camurunun Rapd-pcr Yontemiyle Genotoksik Etkilerinin
Arastirilmasi

Burak Avcilar!, Ferhan Korkmaz?
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Giris

Boya endiistrisinde, boya iiretim proseslerinde ve bunun gibi diger sanayi isletmelerinde iiretimden kaynakli ortaya
¢ikan boya atik camurunun toksik etkisi gliniimiizde 6nemini koruyan konular arasindadir. Olusan bu atik gamurun
icerisindeki yiiksek inorganik madde icerigi nedeniyle dogrudan uzaklastirilmast miimkiin degildir, aritilmasi
zorunludur. Bu g¢alismada boya fiiretimi sirasinda olusan atik ¢amurun genotoksik etkilerinin arastirilmasi
amaglanmustir.

Gerecler ve Yontemler

Aragtirmada mikrobiyal faunada yer alan bir bakteri olan Klebsiella pneumoniae kullanilarak boya atik camurunun
genetik materyalde meydana getirebilecegi varsayilan negatif etkileri RAPD-PCR ile analiz edilmis, istatistiksel
yontemler kullanilarak degerlendirilmistir. Boya endiistrisi firmasindan alinan atik ¢camur 6rnegi ICP (Endiiktif
Olarak Eslesmis Plazma) ile analiz edilerek metal iyon konsantrasyonlar1 belirlenmistir. Boya atik ¢amurunun
genotoksik etkisi 100, 50, 25, 10 ve 1 hacimsel yiizde dozlari, 24 saatlik muamele siiresinde, in vitro ¢ogaltilan
Klebsiella pneumoniae’de rastgele dizayn edilmis 10 bazlik 4 primer kullanilarak RAPD-PCR yontemiyle
belirlenmistir. Boya atik ¢amurunun genotoksisitesi biyosorpsiyondan sonra tekrar degerlendirilmis ve giderim
oncesi ile karsilastirilmistir.

Bulgular

Biyosorpsiyon sonrasi yapilan degerlendirmede Zn, As, Cd ve Pb gibi agir metallarde giderim gdzlenmistir.
RAPD-PCR ile genotoksisite degerlendirmesi sonucunda tiim uygulamalarda kontrol profillerine gore polimorfik
bantlar gézlemlenmistir. Elde edilen sayisal veriler neticesinde yabanil tipe olan akrabalik derecesine bakmak igin
dendogramlar olusturulmustur. Genomik stabilite kararligina (GTS) bakildiginda Klebsiella pneumoniae’ nin
sadece %50 konsantrasyonu ile 24 saat muamele sonucunda kontrole gore dnemli derecede farklilik gosterdigi
belirlenmistir. Bu yontemde kaybolan bantlar, olugan yeni bantlar veya bant yogunluklarinin degisimi primer
baglanma bdlgelerinde madde maruziyetine bagl olarak hasar1 ifade etmektedir.

Sonuc ve Tartisma

Boya atik ¢camuru Klebsiella pneumoniae’de diisiik konsantrasyonlarda herhangi bir etki gdstermezken yiiksek
dozlarda genotoksik etki gostermistir. Biyosorpsiyon genotoksisiteyi belirgin bir gekilde diiglirmiistiir.

Anahtar Kelimeler: Boya atik gamuru, RAPD-PCR, Klebsiella pneumoniae, Genotoksisite

Tesekkiir: Desteklerinden dolayt Arag. Gor. Dr. Belma Nural Yaman’a tesekkiir ederiz.
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Argon ve Helyum Soguk Plazmalarinin Cam Tiip icinde Uretilen Pseudomonas
aeruginosa Biyofilmlerinin Eradikasyonu
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Giris

Pseudomonas aeruginosa biyofilmler kateterler, endeskopik cihazlar ve protezlerde kolonize olurlar. Bu nedenle
1stya hassas plastik endeskopik hortumlar iginde olusabilen P. aeruginosa biyofilmlerin eradikasyonu énemlidir.
Soguk plazmalarin biyolojik hiicreler lizerinde 1s1 iiretmeden sterilize edici etkisi klasik yontemlere gore one
¢itkmaktadir. Bununla birlikte soguk plazmalar in vivo yara ve yanik iyilestirmede, iltihap ve kanser tedavisinde
hem deri yiizeyinde hem de endoskopik olarak kullanilabilmektedir. Soguk plazmalar 1s1 etkisi {iretmemenin
yaninda toksik de tiretmemektedir. Bu ¢aligmada tiip i¢inde iiretilen P. aeruginosa biyofilmler lizerine dogrudan
argon ve helyum gazi ile ayr1 ayr1 iiretilen soguk plazma uygulamasi yapilmistir.

Gerecler ve Yontemler

P. aeruginosa 16 mm c¢apinda ve 160 mm uzunlugunda cam tiip i¢inde 24 saat inkiibasyona birakilmistir.
Inkiibasyon sonrasi tiipler bosaltilmistir ve olusan biyofilmler fosfat tamponlu salin ile ii¢ kez yikanmistir. Soguk
plazma uygulamasi i¢in dis ¢ap1 8 mm, i¢ ¢apt 4 mm ve uzunlugu 250 mm olan bakir boru cam tiip igine
sokulurken cam tiip, bakir levha tizerine tutturulmustur. Bakir boruya pozitif voltaj uygulanirken bakir plaka toprak
hattina baglanmistir. Bu sekilde cam tiip i¢inde dielektrik bariyer desarj (DBD) plazmast iiretilmistir. Bakir boruya
flowmetre yardimiyla Argon ve Helyum gazi gonderilerek 18.000 V gii¢c kaynagi ile tiip icinde soguk plazma
iiretilerek P. aeruginosa biyofilmler {izerine uygulanmistir. Soguk plazma uygulamasi sabit enerji girisi, gaz akis
hiz1 ve elektrot uzakliginda yapilmistir. Uygulama sonrasi standart biyofilm prosediirii yapilmstir. Soguk plazma
uygulama Oncesi ve sonrast tiip i¢indeki biyofilm miktar1 spektrofotometre ile OD degerleri bulunmustur.

Bulgular

Cam tiip i¢indeki P. aeruginosa biyofilmleri 18000 V gii¢, 5 1t/dk ve 100 mm elektrot uzakliginda 3 dakika Argon
gaz1 soguk plazma uygulama sonrasi % 62 oraninda, Helyum gazi soguk plazma uygulama sonras1 % 25 oraninda
azalmigtir. Argon gazinda soguk plazma uygulama oncesi biyofilm miktar1 OD(optic density)= 1,392'den
uygulama sonrast OD= 0,540'a diigmiistiir. Helyum gazi soguk plazma uygulamasindan énce OD= 0,274'den
uygulama sonrasinda OD= 0,207'ye diismiistiir. Soguk plazma gaz akig hizi, elektrotlar aras1 mesafe ve uygulama
stiresi arttiginda eradikasyon orani artacagi degerlendirilmistir. Soguk plazmadan alinan emisyon spektrumunda
goziiken radikal OH, O ve yiikli parcaciklarin eradikasyona neden oldugu degerlendirilmistir.

Sonu¢ ve Tartisma

Argon ve Helyum gaz1 soguk plazmalarimin cam tlip i¢cindeki P. aeruginosa biyofilmlerini uygulama voltaji,
uygulama siiresi, gaz akis hiz1 ve elektrotlar arasi mesafe arttirildiginda tiimiiyle yok edebilecegi goriilmiistiir.

Anahtar Kelimeler: Pseudomonas aeruginosa, biyofilm, Soguk Plazma, Argon, Helyum

Tesekkiir: Cagri Durmus YOK 100/2000 doktora bursu ve TUBITAK 2211-a doktora bursu ile
desteklenmektedir.
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Dmd Hastalarinin Yeniden Distrofin ifade Etme Yetenegi Kazanan Kas Liflerinin Yeni
Yaklasimlar ile Analizi
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Giris

Duchenne muskiiler distrofi (DMD), X’e bagli resesif kalitilan, tedavisi olmayan, 6liimciil bir hastaliktir. DMD,
distrofin genindeki agik okuma gergevesini bozan mutasyonlar sonucu her 3500 yenidogan erkekde bir
gozlenmektedir. DMD hastalarinin, kas liflerinde distrofin proteini bulunmadigindan, kas kitlesi yas ile birlikte
kronik yikima ugramaktadir. DMD hastalarinda ve genetik fare modellerinde, revertant fiber (RF) olarak bilinen,
kendiliginden tekrar distrofin ifade etme yetenegi kazanmis az miktarda kas lifi bulunmaktadir. Dogal olarak
gerceklesen bu olayn altinda yatan mekanizma bilinmemektedir. Calismamiz kapsaminda, DMD hastalarimin
genetik tedavisine 151k tutacagindan, RF’lar ilk defa dogrudan analiz edilmistir.

Gerecler ve Yontemler

RF’lar1 analiz etmek i¢cin DMD’nin transgenik fare modeli olan, distrofin geninin 23’ncii eksonunda nokta
mutasyonu tagiyan mdx fareler kullanilmistir. 18 aylik mdx farelerin ¢esitli iskelet kaslarindan transvers kesitler
alinarak immiinfluoresan ve H&E boyamalar yapilarak RF’larin kas igersindeki konumlar1 belirlenmistir. Lazer
mikrodiseksiyon mikroskobu kullanilarak konumu belirlenen RF’lar homojen olarak toplanmistir. Az sayidaki
doku igeriginden RNA izolasyonuna izin veren bir kit yardimi ile RNA izolasyonu yapilmustir. izole edilen
RNA’larm kalitesi bioanalyzer cihazi ile belirlenmistir. Kalite standartlarini saglayan 6rneklerden cDNA sentezi,
ardindan da Nested-PCR ile distrofin mRNA’siin molekiiler analizi yapilmistir.

Bulgular

En az kag iskelet kas1 lifinden RT-Nested PCR’a izin verecek miktarda RNA izole edilebilecegini test ettigimiz
analiz sonucunda, 5 — 50 kas lifinin ileri molekiiler analizlere izin verdigini tespit ettik. Distrofinin immunfluoresan
ile boyamasinin yapildigi kas dokularindan elde edilen RNA kalitesinin ¢ok diisiik olmasindan dolayi, kaliteli
RNA elde edebilmek i¢in kas dokusundan yapilan ardisik kesitlerden boyama yapilmamis olanlariin segilerek
RNA izolasyonu yapilmasi standartize ettik. Homojen olarak toplanan RF’larda distrofin mRNA’smin analizi
sonucunda okuma ¢ergevesinin yeniden kurulmasini saglayan indel mutasyon belirledik.

Sonu¢ ve Tartisma

Calismamiz ile kendiliginden tekrar distrofin ifade etme yetenegi kazanan RF’larin ilk kez dogrudan analizi
yapilabilmistir. Ayrica, DMD hastalarinin, gelistirilen genetik tedavi uygulamalarina yeni yaklasimlar sunma
potansiyeli icermektedir.

Anahtar Kelimeler: DMD, revertant fiber, mdx

Tesekkiir:
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Ortolog Tcf712 ve Pan Genlerinin Insiilin Sinyal Yolagi Acisindan Biyoinformatik
Yaklasimlar ile Karsilastirilmasi
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Giris

Insanda ve Drosophila melanogaster’da insiilin yolu ve glukoz kontrolii, fizyolojik farkliliklara ragmen
korunmaktadir. Tanskripsiyon faktor 7 benzeri 2 (TCF7L2), insanda kan glukoz homeostazinda rol oynamaktadir.
TCF7L2 enteroendokrin hiicrelerde proglukagon genini baskilayarak Wnt sinyal yolagi araciligiyla proglukagonu
diizenlemektedir. D. melanogaster’de TCF7L2 geninin ortologu pangolin (pan) genidir. Transkripsiyon faktorii
pan, kanonik “Wingless” sinyal yolagim diizenleyicilerinden olup baskilama veya aktivasyonla hiicre
ozellesmesinde gorev almaktadir. Bu calismada, ortolog 7CF7L2 ve pan gen ve proteinlerinin benzerlik,
diizenlenme ve insiilin sinyal yolagi agisindan biyoinformatik yaklasimlar ile karsilastirmali incelenmesi
amaglanmustir.

Gerecler ve Yontemler

Insan TCF7L2 ve D. melanogaster pan genlerini kodlayan dizileri ve protein dizi bilgileri “National Center for
Biotechnology Information (NCBI)” veri tabanindan indirildi. 7TCF7L2 ve pan genlerinin promotdr bolgeler
“Eukaryotic Promoter Database (EBD)” veri tabanindan transkripsiyon baslangi¢ bdlgesine (transcription start
site; TSS) gore 1000 bp yukarisi ve 100 bp asagisi arasinda kalan bolgeyi kapsayacak sekilde belirlenmistir.
TCF7L2 ve pan genlerini kodlayan dizileri, protein dizileri ve promotdr bolgeler arasindaki benzerliklerin
karsilagtirmas1 global hizalama (global alignment; EBI) ile yapilmustir. TCF7L2 ve pan transkripsiyon
faktorlerinin insiilin yolag: agisindan karsilastirilmasi i¢in insiilin yolaginda yer alan ve her iki organizmada
korunmus olan genlerin GeneMANIA web tabanli analiz araci ile pan ve TCF7L2 genleri ile ayr1 ayr1 etkilesim
haritasi ¢izilmistir. Her iki etkilesim haritasinda yer alan ve insiilin yolaginda gorev alan ortak genler belirlenmistir.

Bulgular

Insan TCF7L2 ve D. melanogaster pan genlerinin kodlayan dizileri arasindaki benzerlik %41,9, kodlanan
proteinlerin dizi benzerligi ise %36,2, TSS’ye gore -1000 bp ve 100 bp arasinda kalan promotdr bolgeleri %32,6
oraninda benzerlik gdstermistir. pan geni i¢in ¢ikarilan etkilesim haritasinda bulunan SREBP, Myc, S6K,Rheb,
Pdkl, chico, Tscl, foxo ve Pten genleri insiilin yolaginda yer almaktadir. Insanda TCF7L2 ile etkilesimi olan
genlerden /IGF1, IRS2, TSC1, TSC2, RHEB, PDK1, IRS4, MYC, AKTI, PTEN, FOXO, GSK3B ve IRS1 insiilin
yolaginda bulunmaktadir. Bu kiimelerin her iki organizmada ortak olan kesisim kiimesinde Myc, Rheb, Pdkl,
chico/IRS Tscl, foxo ve PTEN genleri yer almaktadir.

Sonu¢ ve Tartisma

TCF7L2 ve pan, dizi benzerlikleri, insan ve D. melanogaster sinyal yolaklar1 verilerini desteklemektedir. Insiilin
yolaginda bulunan, TCF7L2 ve pan ile etkilesen genlerin hiicre proliferasyonu ve farklilagmasi i¢in 6nemli
olduklar1 belirlenmistir.

Anahtar Kelimeler: Biyoinformatik, Drosophila melanogaster, insiilin sinyal yolagi, pan, TCF7L2

Tesekkiir: Bu proje TUBITAK tarafindan 1139B412000419 proje numarasi ile desteklenmektedir.
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Dogu Ballibabasi Bitkisinin Antimikrobiyal ve Quorum Sensing inhibitér Etkilerinin
Arastirilmasi
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Giris

Bakteriler arasinda giderek yayginlagan antibiyotik direnci, enfeksiyon hastaliklar ile miicadelede bilim diinyasim
yeni antibiyotiklerin kesfine veya antibiyotiklere alternatif yeni tedavi yontemlerinin gelistirilmesi iizerine
yogunlastirmistir. Bakterilerin, quorum sensing (QS) mekanizmasini kullanarak viriilans faktorlerinin sentezini
diizenlediklerinin kesfedilmesi, QS inhibitorlerinin enfeksiyon hastaliklar1 ile miicadelede antibiyotikleri
destekleyici veya onlara alternatif ajanlar olabileceklerini diisiindiirmiistiir. Bu c¢aligmada Dogu ballibabast
(Wiedemennia orientalis Fisch. & Mey)’nin kok, govde, yaprak ve ¢igek kisimlarina ait su ekstraktlarmin
antimikrobiyal ve anti-QS etkilerinin arastirilmasi amaglanmistir.

Gerecler ve Yontemler

Ekstraktlarin minimum inhibitér konsantrasyon (MIK) degerleri (16,3-500 pg/mL) insan patojenlerini temsil eden
13 referans bakteri susuna (10 Gram-negatif ve {i¢ Gram-pozitif) karst sivi mikrodiliisyon yontemi ile test
edilmistir. Anti-QS etkileri Chromobacterium violaceum ATCC 12472 ve Pseudomonas aeruginosa PAO1
biyoraportdr suslarina karsi sirasiyla viyolasin pigmenti ve biyofilm {iretiminin inhibisyonu iizerine arastirilmistir.
Viyolasin pigment {iretiminin inhibisyonu soft agar yontemi ile, biyofilm iiretiminin inhibisyonu kristal viyole
yontemi ile incelenmistir.

Bulgular

Ekstraktlarin calisilan konsantrasyon aralifinda test edilen bakteri suslarina kars1 MiK degeri tespit edilmemistir
(>500 pg/mL). Kok, govde, yaprak ve ¢igek kisimlarindan hazirlanan ekstraktlarin 500 pg/mL konsantrasyonunda
bakteri tiremesini baskilamadan biyofilm olugumunu %17,9-%40,8 oraninda inhibe ettikleri saptanmistir (p>0,05).
Bunun yani sira ekstraktlarim viyolasin pigment iiretimi lizerine inhibitor etkinlikleri tespit edilmemistir.

Sonu¢ ve Tartisma

Bu ¢alismadan elde edilen bulgular, Dogu ballibabasinin gdstermis oldugu biyofilm inhibitor etkinligi ile yeni
antimikrobiyal ajanlarin gelistirilmesinde potansiyel bir bitki tiirii oldugunu gostermistir.

Anahtar Kelimeler: Antimikrobiyal, Dogu ballibabasi, biyofilm, ekstrakt, quorum sensing

Tesekkiir:
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Corum ilinde Farkh Kan Gruplarina Tabi Tutulan Orman Topragindaki Aktinomiset
Cesitliligi
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Giris

Aktinomisetler, basta toprak olmak {izere birgok ekosistemde yaygin olarak bulunan gram-pozitif bakterilerdir.
Aktinomisetlerin toprak habitatindaki cesitligi; bulundugu bolgeye, topraktaki organik maddelere, toprag: isleme
ve iklimsel faktorlere gore degisiklik gosterse de bazi aragtirmacilar ¢ogunlukla kuru alkali toprakta bulundugunu
belirtmislerdir. Adli bilimlerin filogenetik acidan degerlendirilmesi i¢in baslangi¢ niteliginde olan bu ¢aligma ile
farkli kan gruplarina ait donor kanlarinin toprak ekosisteminde bulunan aktinomiset biyogesitliligine olan etkisi
incelenmistir.

Gerecler ve Yontemler

Bu caligmada kana maruz kalacak orman topragina farkli kan gruplarina ait 8 tinite kan her bir 6rneklem grubu
birbirine karigmayacak sekilde belirlenen bdlgeye dokiilmiistiir. Daha sonra 1., 7. ve 15. gilinlerde toprak 6rnekleri
alinip ¢alisma gruplari olusturulmustur. Alinan érneklerden bakteri izolasyonu yapilmis olup GYME agarda 28°C’
de 14 giin boyunca inkiibasyona birakilmigtir. Karsilastirmali koloni morfolojisi gbz oniinde bulundurularak
aktinomiset olabilecek izolatlar secilmiy GYME agara ¢izgi ekim yontemiyle inokiile edilmistir. Elde edilen
izolatlar %35°lik steril gliserol iceren tiiplere aktarilarak -20°C’ de muhafaza edilmistir. Ardindan izolatlarin
genomik DNA izolasyonu CTAB protkolii kullanilarak elde edilmistir. Daha sonra 16S rRNA PCR ampflikasyon
iriinleri %1,5’lik agaroz jelde 100 voltta 30 dk. boyunca yiriitilmiis ardindan UV transimilator ile
gozlemlenmistir.

Bulgular

Farkli zamanlarda gergeklestirilen {i¢ izolasyon sonucunda kan gruplari arasinda ayrim saglayacak cesitlilikte
izolat elde edilmemistir. izolatlarin hepsi 7. giin B RH(+) kan grubuna ait topraktan elde edilmistir. Farkli koloni
morfolojisine ait 5 farkli izolat elde edilmistir. Toplam bes izolattan bir adeti Micromonospora sp., bir adeti
Streptomyces sp., bir digeri de Actinomadura sp. cinsine ait suslar olarak belirlenmistir. 16S rRNA dizilemesinden
elde edilen verilerle yapilan analizlere gore, tiim izolatlarin en yakin akrabalariyla % niikleotit benzerlikleri ve
fakli niikleotit sayilar1 belirlenmis, filogenetik agaclari ¢izilmis ve genetik uzaklik grafikleri ¢izilmistir.

Sonu¢ ve Tartisma

Bu c¢alismada, Micromonospora sp. cinsine ait 3, Streptomyces sp. cinsine ait 1 ve Actinomadurae sp. cinsine ait
1 organizma elde edilmistir. Elde edilen tiim izolatlar tiir alt1 seviyededir. Gelecek ¢alismalarda Meta barkodlama
uygulamasi yapilacaktir.

Anahtar Kelimeler: Aktinobakteri, 16S rRNA, Biyocesitlilik, Adli Mikrobiyoloji

Tesekkiir: Laboratuvar calismalari icin Baskent Universitesi MBG Boliimii hocalarina tesekkiir ederiz.
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